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Introducción. 
Gran parte de las infecciones gastrointestinales provocadas por la 

ingesta de alimentos contaminados son causados por enterobacterias, 

entre las que destacan E. coli, Shigella, y S. enterica1, esta última es el 

agente etiológico de la fiebre tifoidea. Un factor de virulencia asociado 

al desarrollo de la fiebre tifoidea es la expresión de exotoxina tifoidea, 

una proteína del tipo A2B5, la cual; hasta hace unos años, se creía 

exclusiva de S. enterica serovar Typhi2,3. En los útimos años, ha 

surgido evidencia indicando que algunos serotipos no tifoideos poseen 

genes que codifican para las diferentes subunidades de la toxina 

tifoidea.5 Basado en esta premisa, el presente estudio se enfocó a 

realizar un análisis bioinformático para conocer la distribución de 

genes que codifican la exotoxina tifoidea, PltB, PltA y CdtB en 

genomas de Salmonella enterica. 

 

Materiales y métodos. 
Se realizó la búsqueda en la literatura para identificar las secuencias de 

los genes que codifican pata toxina tifoidea, (PltB, PltA y CdtB). Las 

secuencias de referencia obtenidas se sometieron a una búsqueda de 

secuencias homologas utilizado la herramienta BLAST utilizando los 

genomas y secuencias de nucleótidos depositadas en el GenBank, 

considerando únicamente las secuencias con un 80-100% de identidad. 
 

Resultados  
El análisis revelo que los genes PltB, CdtB y PltA son más prevalentes 

en serotipo Typhi (40%), pero, también se encuentran en otros 

serotipos como Indiana (8%) Montevideo (7%) Adjame y Goldcoast 

(2%), entre algunas otras. El gen CdtB fue el de mayor prevalencia 

(37%), seguido de PltA (32%) y PltB (31%). Esto podría indicar un 

proceso evolutivo selectivo, donde la presencia de este factor de 

virulencia podría ser suficiente para la invadir los tejidos del huésped3. 
 

Discusión  
La toxina tifoidea está conformada por dos subunidades A (PlA, CdtB) 

y una subunidad B5 (PltB)3,4. La presencia de la toxina tifoidea 

contribuye a la virulencia y patogenicidad de Salmonella al momento 

de la invasión a células blanco6. Los resultados del presente estudio 

indican que este factor de virulencia está presente en aislamientos no 

tifoideos. Estos hallazgos también han sido reportados en otros 

estudios3,4.  

 

Conclusión 
Las determinantes genéticas que codifican para la expresión de la 

toxina tifoidea están ampliamente distribuidas en el genero 

Salmonella. Es fundamental realizar estudios epidemiológicos para 

evidenciar la presencia de este factor de virulencia en los aislamientos 

prevalentes en matrices alimentarias.  
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Presencia de los genes homologos 

  

Serotipos PltB CdtB PltA Serotipos PltB CdtB PltA 

11-01853 - + - Johannesburg + + + 

11-01855, - + - Kiambu - + - 

41:z4,z23:- - + - Kisarawe + + + 

42:r:- - + + Koessen + + + 

43:a:1,7 + + + Manchester + + + 

47:k:z35 - + - Mbandaka + + + 

48:i:z - + - Mikawasima + + + 

48:z81:z39 - + + Milwaukee + + + 

56:z10:e,n,x - + + Minnesota + + + 

60:r:z - + - Mississippi + - - 

60:z10:z39 - + + Moero + + + 

62:z36:- - + - Montevideo + + + 

62:z4,z23:--, - + - Muenster + + + 

63:g,z51:- - + - Napoli - + + 

Abaetetuba + + + Newyork + + + 

Adjame + + + Onderstepoort + + + 

Antsalova + + + Oranienburg + + + 

Bareilly + + + Panama + + + 

Brandenburg + + + Paratyphi + + + 

Bredeney + + + Pomona + + + 

Carmel + + + Poona + + + 

Carrau + + + Quebec + + + 

Chester + + + Rubislaw + + + 

Djakarta + + + Saintpaul + + + 

Florida + + + Schwarzengrund + + + 

Gallinarum - + - Stanleyville + + + 

Gaminara + + + Strain + + + 

Give + + + Strasbourg - + - 

Goldcoast + + + Sundsvall + + + 

Grumpensis + + + Telelkebir + + + 

Hillingdon + + + Typhi + + + 

II 56:z10:e,n,x + - - Typhimurium + + + 

Indiana + + + Waycross + + + 

Inverness - + - Weltevreden + + + 

Javiana + + + 
    

 
Tabla 1.- Distribución de los genes PltB, CdtA, PltA en los diferentes serotipos de salmonella.  
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