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Introducción 

El periodonto es un conjunto de tejidos que se conforma por 4 

componentes de origen mesenquimatoso: ligamento periodontal 

(LP), tejido gingival, cemento, y hueso alveolar, y tienen la 

función de dar soporte a los órganos dentales (OD).1-2. Para el 

inicio y desarrollo de la enfermedad periodontal, es necesario una 

proliferación de bacterias sobre los OD y tejidos blandos que 

desembocará en una respuesta inmunológica, inflamación y 

destrucción de los tejidos de soporte del OD. Durante los 

tratamientos ortodónticos es común el desarrollo de enfermedad 

periodontal como producto de la acumulación de un sustrato que 

se adhiere a los aditamentos ortodónticos y que favorece el 

crecimiento y proliferación de bacterias, sustrato conocido 

anteriormente como placa dentobacteriana y actualmente como 

biopelícula. 2  

Fueron las técnicas de hibridación de ADN de muestras de la 

biopelícula las que evidenciaron la participación de los agentes 

patógenos como factores etiológicos, además de que se logró 

demostrar la existencia de diferentes complejos subgingivales en 

la biopelícula, mismos que son diferentes entre sitios sanos y 

enfermos a nivel génico, así como transcripcional y metabólico. 

Se agrupan a las bacterias, según su afinidad e interacción 

biológica en complejos: rojo, naranja, amarillo, verde, azul y 

purpura.3-4 

La reacción en cadena de la polimerasa (PCR) diseñada por 

Kary Mullis en 1985 es una técnica que hace posible amplificar en 

poco tiempo muestras pequeñas de DNA, facilitando de este modo 

su análisis. Se inicia con un fragmento de DNA del tamaño de un 

gen que es de interés para el investigador y tiene la propiedad de 

formar miles de millones de copias entre 2 y 4 horas dependiendo 

del tipo de gen que se amplifica. 5 

El objetivo de este estudio es lograr la estandarización de la 

técnica de PCR para la identificación de las bacterias de complejo 

rojo y naranja a partir de muestras de biopelículas de sujetos con 

aparatología ortodóncica. 

 

Metodología 

Estudio de tipo Exploratorio. Se llevo a cabo la estandarización 

de la técnica de PCR para la identificación de las bacterias: P. 

gingivalis (198pb), T. forsythia (641pb), T. denticola (316pb) 

perteneciente al complejo rojo y F. nucleatum (408pb), P. 

intermedia (576pb) correspondientes al complejo naranja con los 

siguientes iniciadores específicos. Tabla 1.  

 
Tabla1. 

Iniciadores específicos Bacterias 

FPg 5’-TGTAGATGACTGATGGTGAAAACC-3’ Porphyromonas 

gingivalis RPg 5’-ACGTCATCCCCACCTTCCTC-3’ 

FTf 5’-GCGTATGTAACCTGCCCGCA-3’ Tannerella 

forsythia RTf 5’-TGCTTCAGTGTCAGTTATACCT-3’ 

FTd 5’-TAATACCGAATGTGCTCATTTACAT-3’ Treponema 

denticola RTd 5’-TCAAAGAAGCATTCCCTCTTCTTCTTA-3; 

FFn 5’-AGAGTTTGATCCTGGCTCAG-3’ Fusobacterium 

nucleatum RFn 5’-GTCATCGTGCACACAGAATTGCTG-3 

FPi 5’-TTTGTTGGGGAGTAAAGCGGG-3’ Prevotella 

intermedia RPi 5’-TCAACATCTCTGTATCCTGCGT-3’ 

Iniciadores específicos. Laboratorio de inmunología FCQB-UAS. 

 

A partir de muestras de biopelícula adyacente a la aparatología 

fija de ortodoncia se conformó un pool que se almaceno a 

temperatura de -80°C hasta el momento de su procesamiento.   

 

Resultados y discusión 

Se realizó extracción de ADN y posteriormente la técnica de 

PCR para la detención de las bacterias. 

Para la estandarización se inició con el protocolo de extracción 

de ADN del pool y posteriormente la técnica de PCR donde se 

logró la estandarización para la detección de los amplicones 

correspondientes para T. denticola (316 pb), F. nucleatum (408 

pb), P. intermedia (576 pb). 

Como trabajo posterior se llevará acabo un estudio de tipo 

exploratorio, descriptivo, observacional, comparativo y 

transversal cuyo objetivo será determinar la relación entre la 

presencia de bacterias del complejo rojo y naranja de pacientes con 

aparatología fija de ortodoncia de ligado convencional y 

autoligado. 

 

Conclusión  

Se logró la estandarización de 1 bacteria, T. denticola (316 pb) del 

complejo rojo y 2 del complejo naranja F. nucleatum (408 pb), P. 

intermedia (576 pb). 
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