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Introduccion

Més de 40 especies del género Candida han sido aisladas de
muestras humanas las cuales estan implicadas en infecciones
potencialmente  mortales, particularmente en  huéspedes
inmunocomprometidos!. La mayoria de las candidiasis son
causadas por Candida albicans, C. glabrata, C. tropicalis, Pichia
kudriavzevii (Candida krusei), y C. parapsilosis?. Los métodos
convencionales de identificacion incluyen cultivos en sangre,
examen microscopico e identificacion bioquimica, los cuales
invierten mas tiempo y son menos precisos®. Por otro lado,
CHROMagar Candida identifica especies de Candida (albicans,
glabrata, tropicalis, y krusei) basado en la reaccion adecuada del
cromadgeno debido a la accion de la beta-glucosidasa, que produce
diferentes colores.

Metodologia

Todos los participantes leyeron y firmaron la carta de
consentimiento informado para participar en el estudio. Se
procesaron 51 muestras de exudados vaginales las cuales fueron
cultivados en agar dextrosa Sabouraud a 28 °C por 72 horas.
Ademas, se realizé extraccion de ADN. Los aislados fueron
cultivados en CHROMagar Candida™ a 37 °C por 72 horas. La
identificacion bioquimica se efectu6 mediante VITEK 2
(bioMérieuxMR), las muestras fueron ajustadas a una absorbancia
de 1.8-2.8 con el densichek para su identificacion y pruebas de
sensibilidad antimicrobiana.

Extraccion de DNA

Para la extraccion de ADN se utiliz6 la técnica fenol:cloroformo.
Se transfirieron una o0 mas colonias cultivadas a un microtubo que
contenia 50 pL de buffer de STES. EI ADN extraido se
resuspendid en 50 pL de TE, para su posterior cuantificacion en
nanodrop (Nanodrop 2000).

Resultados y discusién

Las 51 muestras aisladas se identificaron por sistema VITEK 2
(bioMérieuxMR), C. albicans (47%), C. krusei (51.%) y C.
tropicalis (2%) (Fig. 1). En CHROMagar Candida, se obtuvo C.
albicans (43%), C. krusei (51%) y C. tropicalis (2%)
respectivamente (Fig. 2 y 3). Se utilizararon 158.8 ng de ADN
total para cada especie para visualizarlo en gel de agarosa ( 3%)
teflido con bromuro de etidio (Bio-rad, 10ml )(Fig.4).
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Figura 2. Total, de aislados
identificados por especie en
CHROMagar Candida™.

Figura 1. Total, de aislados
identificados bioquimicamente
por especie en sistema VITEK 2
(bioMérieuxMr).
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Figura 4. Electroforesis de
extraccion de DNA de Candida
albicans (Carril 2 y 6) y C.
krusei (carril 1,345y 7). M:
marcador de 100 pb

Figura 3. Crecimiento de
Candida albicans (verde),
Candida krusei (rosa). en
CHROMagar Candida.

Los resultados obtenidos por el sistema VITEK 2 (bioMérieuxMR)
y CHROMagar Candida muestran una correlacion del 98%, por lo
cual se infiere que son especificos para la identificacion de
Candidas especies albicans, krusei y tropicalis. La diferencia del
2% se puede atribuir a diversas contaminaciones a las que dicho
método esta expuesto.

Conclusiones

Las técnicas para identificacion bioquimica por VITEK vy
extraccion de ADN por fenol:cloroformo son eficientes y rapidas,
confirmandose mediante electroforesis y cuantificacion de ADN
para diversas especias de Candida.
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