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Introduccion

El Virus de la Estomatitis Vesicular de Indiana (VEVI) es un virus
de ARN que pertenece a la familia Rhabdoviridae y al género
Vesiculovirus. Esta enfermedad se caracteriza por vesiculas,
erosiones y ulceras en la boca, fiebre, dolores musculares, dolor de
cabeza y malestar generall. La transmision de VEVI no estd
completamente entendida, sin embargo, los humanos pueden
infectarse al manipular animales, tejidos y cultivos de sangre
infectados con el virus?. En este trabajo se disefid in silico una
vacuna contra el VEVI.

Metodologia

Primeramente se obtuvo el proteoma del VEVI del GenBank y se
selecciond la glicoproteina para este estudio. Esta proteina se
analizd por medio de los programas del Immune Epitope Database
And Analysis Resourse (IEDB) para la prediccion de un epitope
que tuviera regiones hidrofilicas, antigénicas, accesibles e
inmunogénicas. Mediante BLAST P se compard la secuencia del
epitope seleccionado con el proteoma humano, para encontrar su
grado de similitud.

Resultados y Discusion

El anélisis de la glicoproteina de VEVI con programas del IEDB
detectaron un péptido en la glicoproteina de la posicion 25-47, el
cual mostré ser inmunogénico, por lo que podria estimular la
produccidn de anticuerpos. Ademas, presento un péptido accesible
(24-38), lo cual permitiria la union del anticuerpo al epitope y por
ende desencadenaria una respuesta inmunolégica. Ademas se
observé un péptido antigénico (35-43) y un péptido hidrofilico (25-
47). Lo anterior permitio seleccionar un péptido que posee todas
las caracteristicas mencionadas. Finalmente, el epitope
seleccionado no mostré un alto porcentaje de identidad con el
proteoma humano, lo que descarta la posibilidad de que los

anticuerpos contra el epitope, reconozcan alguna proteina en el
cuerpo humano La metodologia usada en este estudio es similar a
la empleada por Lissabet que en el 2016 disefio in silico una
vacuna contra el papillomavirus®.

Tablal. Péptidos sugeridos por los programas del IEDB.

Andlisis de pruebas.  Péptido sugerid Inicio. Termino.
Inmunogenicidad. NQKGNWKNVPSNYHYCPSSSDLN 25 47
Antigenicidad. SNYHYCPSS 35 43
Hidrofilia. NQKGNWKNVPSNYHYCPSSSDLN 25 47
Accesibilidad. HNQKGNWKNVPSNYH 24 38

Consenso. SNYHYCPSS

Conclusiones

El epitope HNQKGNWKNVPSNYHYCPSSSDLN de la
Glicoproteina de la capside del VEVI, identificado por primera vez
en este trabajo, mostré una respuesta favorable ante las diversas
pruebas realizadas en los programas de inmunoinformatica, lo que
significa que es viable para ser utilizado como una vacuna.
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