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Introduccion

El virus Nipah (NiV) es un patégeno emergente en el sudeste
asiatico, que se detectd por primera vez en 1998-1999 en Malasia
y Singapur, con brotes estacionales en Bangladesh y la India desde
2001, y un brote en 2014 en Filipinas!. En el brote de 1998-1999,
se reportaron casi 300 casos en humanos con mas de 100 muertes
y méas de un millén de cerdos fueron sacrificados. Desde 2001,
NiV ha infectado a cientos de personas con una tasa de letalidad
promedio de 75%. Actualmente, no hay vacunas ni terapias
autorizadas, solo hay tratamientos de apoyo disponibles?. Debido
a esto, existe una necesidad para la investigacion y el desarrollo
de herramientas de diagndstico altamente sensibles y especificas,
asi como antivirales y vacunas para ayudar a prevenir y controlar
futuros brotes.

Metodologia

Se obtuvo la secuencia de la glicoproteina de NiV de UniProt. Para
elegir el epitope se utilizaron los programas del IEDB. El epitope
seleccionado se compard con proteinas de humano con BLASTp.
Para visualizar la proteina en 3D primero se descargo el archivo
de la proteina en formato PDB y se utiliz6 el visualizador de Swiss
PDB Viewer para observar la proteina y el epitope identificado.

Resultados y discusién

Con los programas del IEDB se identifico el epitope
LYQVPLAEDDTNAQKTI que va del aminoécido 546 al 562 de
la glicoproteina, que resultd ser inmunogenico accesible,
antigenico e hidrofilico (Tabla 1).

Tabla 1. Andlisis de pruebas de la glicoproteina del henipavirus en base a
su inmunogenicidad, accesibilidad, antigenicidad e hidrofilia.

Anélisis de Péptido seleccionado Inicio  Termino
pruebas
Inmunogenicidad = LAEDDTNAQKT 551 561
Accesibilidad AEDDTNAQKT 552 561
Antigenicidad LYQVPLA 546 552
Hidrofilia LAEDDTNAQKTI 551 562

Consenso LYQVPLAEDDTNAQKTI = 546 562

Fig. 1. Se muestra la estructura 3D de la glicoproteina de Nipavirus.

En la figura 1 se muestra la estructura 3D de la glicoproteina de
del NiV, asi mismo se muestra el epitope seleccionado, el cual
resulto estar accesible en la superficie de la proteina.

La metodologia usada en este estudio es similar a la empleada por
Beltran que en el 2018 disefio in silico una vacuna universal contra
el papillomavirus®.

Conclusiones

En este estudio se obtuvo por primera vez un epitope por medio
de herramientas bioinformaticas, con potencial para ser empleado
como vacuna contra el Nipavirus.
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