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Introducción 

El virus de Norwalk pertenece al género Norovirus de la 

familia Caliciviridae es un virus de ARN, el cual es cul-

pable de brotes de gastroenteritis por intoxicación alimen-

taria. Este afecta a personas de cualquier edad y es trans-

mitido por el consumo de alimentos contaminados, aguas 

fecales o por el contacto entre personas. La infección se 

caracteriza por causar náuseas, vómitos, diarrea liquida y 

dolor abdominal, debilidad, dolores musculares, dolor de 

cabeza y fiebre1. Actualmente no se cuenta con una va-

cuna para erradicar dicho virus. En este estudio se diseñó 

una vacuna in silico contra el virus de Norwalk. 

Metodología 

Se recolectó la poliproteína del virus Norwalk, de la base 

de datos de Uniprot, misma que se analizó para determinar 

su inmunogenicidad, accesibilidad, antigenicidad e hidro-

filia, con los programas del Immune Epitope Data Base 

(IEDB) para identificar un epítope candidato a vacuna. 

Además, se realizaron comparaciones con BLASTP del 

epítope identificado con proteínas del humano. Posterior-

mente, se elaboró el modelo de la proteína portadora del 

epítope identificado, con el programa SwissModel.  

Resultados y Discusión 

Tabla 1. Péptidos sugeridos por los programas del IEDB. 

 

 

Los programas del IEDB sugirieron péptidos inmunogéni-

cos, esta característica es la capacidad del sistema inmu-

nitario de reaccionar a un antígeno. Además sugirieron 

péptidos accesibles, antigénicos e hidrofilcos, La hidrofi-

lia es la tendencia de los aminoácidos de interactuar con 

el agua. El epítope FWRSSPEPLPPGVYE-

PAYLGGKDPRVQNGPSL resultó tener todas las carac-

terísticas mencionadas, por lo que fue considerado como 

candidato a vacuna (Tabla 1). 

   

Fig. 1. Se muestra la estructura 3D de la de la RNA polimeras del 

dependiente de RNA del virus Norwalk. 

 

En la figura 2 se muestra la estructura 3D de la RNA 

polimeras del dependiente de RNA del virus Norwalk, así 

mismo se muestra el epítope seleccionado en color blanco, 

el cual resultó estar accesible en la superficie de la 

proteína. 

La metodología usada en este estudio es similar a la 

empleada por Lissabet que en el 2016 diseñó in silico una 

vacuna contra el papillomavirus2. 

Conclusión 

En este estudio las herramientas bioinformáticas permitie-

ron deducir por primera vez el epítope FWRSS-

PEPLPPGVYEPAYLGGKDPRVQNGPSL de la RNA 

polimerasa dependiente de RNA del virus Norwalk. Este 

epítope, puede ser utilizado como posible vacuna para 

combatir este virus.  
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